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En 2020 empezé un programa de mejora genética de tomate de los tipos
varietales Flor de baladre y Pimiento, originarios de la Regién de Murcia y
seleccionados del banco de germoplasma BAGERIM (IMIDA). El método elegido
fue una introgresion asistida por marcadores, utilizando la linea UMH1200
(obtenida en el CIAGRO-UMH) como parental donante de los genes de
resistencia Tm-2a, Ty-1y Sw-5, que confieren resistencia a ToMV, TYLCV y TSWV,
respectivamente. Se utilizan marcadores SNP visualizados mediante la técnica
HRM (High Resolution Melting). En cada ciclo, se seleccionan fenotipicamente las
plantas con mejores caracteristicas de cuajado, forma del fruto, produccién, etc.,
para obtener la siguiente generacidon. En la segunda mitad del afio 2024 se
realizé el cribado de 10 familias de retrocruzamiento de 72 generacion (5 de tipo
Pimiento y 5 de Flor de baladre), se cultivaron en un invernadero en sacos de
perlita, junto con las variedades tradicionales (3 tipo Pimiento y 5 de Flor de
baladre) y se evalué la producciéon y el peso medio de los frutos. La mayor parte
de los retrocruces no mostraron diferencias significativas con las variedades
tradicionales para los caracteres evaluados. La autofecundacién de las mejores
familias se cribara con marcadores moleculares para fijar en homocigosis los
genes de resistencia introducidos. Este trabajo se ha realizado gracias a los
proyectos |+D+i PID2019-110221RR-C33 y PID2022-1377350R-C32, financiados
por MICIU/AEI /10.13039/501100011033 y por FEDER, UE.
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