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PRESENTACIÓN DEL GRUPO 

El grupo de Ecología Microbiana Molecular 

de la Universidad de Alicante empezó a fun-

cionar en 1999, cuando estaba constituido 

por un par de estudiantes de doctorado recién 

licenciados, Fernando Santos y Arantxa Peña, 

y su fundadora, Pepa Antón que acababa de 

obtener su plaza de profesora titular de Micro-

biología. Poco después el grupo consiguió sus 

primeros proyectos financiados (uno de ellos 

coordinado con Ramon Rosselló-Móra, del 

IMEDEA, con el que desde entonces mante-

nemos una fructífera y estable colaboración) 

y se incorporaron al mismo dos nuevos estu-

diantes, Lenin Maturrano y Manuel Martínez 

García, que empezaron también a desarrollar 

sus tesis doctorales. Estas cuatro primeras 

tesis (de Fernando, Lenin, Arantxa, y Manuel) 

fueron la semilla de lo que luego serían nues-

tras principales líneas de investigación duran-

te gran parte de nuestra trayectoria: virus en 

ambientes hipersalinos, diversidad procarió-

tica de ambientes hipersalinos, Salinibacter 
ruber y microbiota de invertebrados marinos, 

respectivamente. 

Durante estos casi 20 años de trayectoria, 

son muchos los investigadores que han pasa-

do por nuestro grupo para realizar estancias 

cortas o hacer sus tesis doctorales (la figura 

1 muestra a gran parte de ellos), además de 

numerosos estudiantes que han llevado a 

cabo con nosotros sus DEAs, TFMs y TFGs. 

Algunos de los miembros iniciales siguen en el 

grupo y ya han empezado a formar sus grupos 

independientes pero todavía englobados en el 

de Ecología Microbiana Molecular, ya que una 

parte esencial de nuestra labor científica se 

basa en la cooperación y la optimización de 
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recursos. Los componentes del grupo en la 

actualidad son los firmantes de este resumen, 

que aparecen ordenados alfabéticamente.

PRINCIPALES LÍNEAS  

DE INVESTIGACIÓN Y  

COLABORACIONES DEL GRUPO

En general, nuestra investigación se centra 

en la caracterización de la microbiota, virus 

incluidos, de distintos tipos de ambientes 

marinos e hipersalinos por lo que se engloba 

dentro del campo de la Ecología Microbiana. 

Las distintas líneas tienen en común el desa-

rrollo y aplicación de herramientas indepen-

dientes de cultivo, normalmente moleculares, 

que permiten eludir las bien conocidas limita-

ciones de la denominada “gran anomalía del 

recuento en placa” cuando se pretende carac-

terizar comunidades naturales e interacciones 

virus-hospedador. Ejemplos de este tipo de 

herramientas desarrolladas por nuestro gru-

po son la puesta a punto de protocolos de 

CARD-FISH para ambientes hipersalinos, la 

clonación de genomas víricos completos en 

fósmidos, el uso de microarrays para el estu-

dio de la expresión vírica, la identificación de 

pares virus-hospedador y, más recientemente, 

la optimización de protocolos de single virus 
genomics, liderada por M. Martínez-García. 

En la actualidad, el grupo está desarrollando 

protocolos que combinan técnicas de metage-

nómica y microfluídica para, entre otros obje-

tivos, caracterizar las interacciones virus-hos-

pedador en ambientes naturales.

No quiere esto decir que despreciemos el 

cultivo. De hecho, la recuperación en cultivo 

de microorganismos ecológicamente relevan-

tes es también uno de nuestros objetivos. Fue 

precisamente el descubrimiento y aislamiento 

en cultivo puro del halófilo extremo S. ruber, 
el primer representante descrito del dominio 

Bacteria con relevancia ecológica en ambien-

tes cercanos a saturación, el punto de partida 

del grupo de investigación y lo que le permitió 

obtener su primera financiación. Posteriormen-

te, hemos cultivado otras bacterias abundan-

tes y ampliamente distribuidas en ambientes 

hipersalinos, tales como Salicola spp. (descu-

bierta en las salinas de Maras en los Andes 

peruanos) o los nuevos Bacteroidetes hiperha-

lófilos y marinos que estamos aislando de las 

salinas de Bras del Port en Santa Pola.

Como se ha comentado anteriormente, 

colaboramos con el grupo del Dr. Ramon 

Rosselló-Móra, en el IMEDEA (CSIC-UIB) des-

de hace 20 años. De hecho, Ramon estuvo 

implicado en el descubrimiento de S. ruber 
en el verano de 1998 en el grupo del Dr. Rudi 

Amann, con el que también hemos seguido 

colaborando posteriormente, en el Instituto 

Max-Planck de Microbiología Marina en Bre-

men. Desde el año 2000, hemos venido reci-

biendo financiación ininterrumpida del estado 

español para nuestros proyectos coordinados, 

a los que se ha incorporado Eduardo Gonzá-

lez-Pastor hace 5 años. 

La línea de estudio de la microbiota de 

invertebrados marinos ha sido posible gra-

cias a la participación del Dr. Ramos, biólogo 

marino de la Universidad de Alicante, con el 

que también colaboramos desde el inicio de 

nuestra actividad investigadora. 

Otras colaboraciones relevantes han sido 

las del Dr. Parro, implicado en el desarrollo de 

microarrays para el estudio de interacciones 

virus-hospedador, los Dres. Dopazo y Gabal-

dón, con los que nos iniciamos en el estudio 

de la genómica de S. ruber, o las del grupo de 

la Dra. Ascaso, que ha contribuido mediante 

el uso de la microscopía electrónica al análisis 

de la microbiota de los corales. 

Una descripción más detallada de las 

actividades del grupo, sus colaboraciones 

con otros grupos y los proyectos financiados 

se puede encontrar en: https://web.ua.es/

es/emm/presentacion/presentacion-gru-

po-de-investigacion-ecologia-microbia-

na-molecular.html
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